Tabena 5.2. Cnenudukanuja npeameTa
Crenudukanujy Tpeda 1aTh 3a CBaKW NPEAMET U3 CTYH]CKOT Iporpama.

Crymujcku nporpam: [Ilymapctso

Ha3zuB npeamera: broTexHosoryja y pa3MHOXaBamy JpBEHACTUX BPCTa

HacraBuuk/HacTaBHUOU: 1p Bianan Meetuh, BaH. mpod., JoBana P. [leBerakoBuh, TOLUEHT

Crartyc npeamera: O6aBe3Hu

Bbpoj ECIIB: 6

Yceaos: He nocroju

unps npeamera
Cruuame TeOpHjCKUX 3Hambha M CaBlaiaBabe MPaKTHYHE NPUMEHE OMOTEXHOJIOTHjE y pa3MHOXKaBamy BpcTa JpBeha
3a HoTpede MouIyMJbaBatha, BEUITauKe 0OHOBE IIyMa, IporpamMa OIieMehHBabha U INIAHTAXKHOT IIyMapcTBa.

Hcxoa npeamera
OcnocoOJBEHOCT 3a TPOM3BOIBY IIYMCKOT PENPONYKTHBHOT MaTepHjaja MeToIJaMa MakKponporaranuje M
MHKpPOIIpOTaranmje.

Caap:xaj npenmera

Teopujcka nacmaea

YBon y OMOTexXHONOTH]Y pa3MHOaBama npeeha. TorumoreHTHOCT M henmjckm mukiyc. IIponsBoama KIOHCKOT
penpoOayKTUBHOT MaTepHjasa. MacoBHO BEreTaTHBHO pa3MHOXaBame. MUKponpomarandja © in  Vvitro
pasmHokaBame. ComaTcka emOpuoreHesa. [IpomsBoima BemITaykor ceMeHa. IlpousBoama cagHUIA U3
npororuiacta. PejyBenunuzannja. MukopusHa cumo61o3a.

Ilpaxmuuna nacmasa

BeszbenonocHu nporokosn y snaboparopuju. UYucroha. Omnpema — ynortpeba, unmheme U oapkaBame. XpamHBe
nojytore U Meaujymu. [IpoTokonu 3a MUKponponaranujy eKOHOMCKH HajBaxxHHjuUX Bpcta apseha. IlpakTnuan pan
Ha MakKpo- ¥ MHUKpOIIPONaraiujy 3a1aTux Bpcra.
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Bpoj yacoBa akTHBHe HacTaBe Teopujcka HacTaBa: 2+2 ‘ IpakTH9YHA HACTABA:

Metone u3Bohema HacTaBe

Teopujcka HacTaBa je mpaheHa oarosapajyhuM mpe3eHTanmjaMa 1 NprIMeprMa U aKTHBHO YKJbYUYje CIyIIaoe Kpo3
muckycujy. [lpaktnuna HactaBa ce crnpoBoau y Jlabopartopuju 3a ucnuTuBame ceMeHa u caanuna lllymapckor
(hakynTeTa U y HOTIYHOCTH IPATH TEOPHjCKY HacTaBy. OOyXBaTa yIO3HABamke ca J1a00OPATOPH)jCKUM IMPOTOKOIMMA U
MPaKTHYaH PaJ] Ha 33JaTUM MPOOJIEMUMA.

Ounena 3Hama (MakcHMaIHH Opoj noena 100)

IIpequcnutHe o0aBe3e 1ocHa 3aBpINHU HCIIHUT 1ocHa
AKTUBHOCT Y TOKY IIpeJaBama 5 MUCMEHU UCIIUT

NIpaKTUYHA HACTaBa 5 YCMEHU HCIUT 50
KOJIOKBMjyM-u | ] e,

CeMUHapu 40

Hauun npoBepe 3Hama MOTy OUTH Pa3IMYUTH HaBEJICHO Yy TabeH Cy caMo Heke omuuje: (MMCMEHN HCITUTH, YCMEHN
HCIIT, TPE3EHTAIM]ja IPOjeKTa, CEMHUHAPHU HTL......

*MakcuMasiHa ayxHa 2 crpanune A4 gopmara
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